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Tumorursprungsmarker und therapeutische Targets

Die internationalen Cancer Genomics-Projekte (TCGA, ICGC) haben bislang nur wenige neue Krebsgene
identifiziert, eine Perspektive fur individualisierte (molekular stratifizierte) biologische Therapien eréffnen sie
trotzdem. Eine besonders interessante Kategorie von Onkogenen stellen die sogenannten Lineage-Survival
Onkogene dar. Sie spielen einerseits bei der Zellentwicklung und -differenzierung, andererseits bei der
Tumorigenese und Progression eine wichtige Rolle. Ihre Funktion kdnnte der Schlissel sein fiur die
fundamentale zellulare Schicksalsfrage: die regulatorische Balance zwischen Zellproliferation und -
differenzierung. Lineage-Survival Onkogene sind fiir das Uberleben der jeweiligen Tumorzelle essentiell,
dies macht sie zu attraktiven Therapiezielen. Ihre Funktion bei der Tumorigenese ist auf charakteristische
Weise vom genetischen Kontext abhangig (Zellreihe, Differenzierungsgrad). Beispiele fir diese Kategorie sind
MIiTF und Sox10 beim Melanom, Cdx2 beim Kolorektalkarzinom, TTF-1 beim Adenokarzinom der Lunge,
Pax8 beim (serdsen) Ovarialkarzinom sowie Sox2 beim Plattenepithelkarzinom von Lunge und Osophagus.

Gen Antikorper Lineage (Zellreihe) Funktion Tumor Therapie

AR (Androgenrezeptor)| SP107 (200R-1) Pro(slltjar:];?ssll; hel Transkriptionsfaktor ProstataCa Hormontherapie
CCND1 (Cyclin D1) SP4 (241R-1) Mammaepithel Transkriptionsfaktor MammaCa CDK inhibitor
(Zellzyklus)
CDX2 EPR2764Y (235R-1) Darmepithel Transkriptionsfaktor KolonCa -
ESR1 (ER alpha) SP1 (249R-1) Ma?urr’:;ﬁgl';he' Transkriptionsfaktor MammaCa Hormontherapie
FLT3 - Myeloisch Rezeptor-Tyrosinkinase AML FLT3-Inhibitor
MITF C5/D5 (284M-9) Melanozytar Transkriptionsfaktor Melanom -
Nieren-, Schilddriisen- . . ..

PAX MRQ- M-1 ’ Transkriptionsfakt | -

8 Q-50 (363M-1) Miller-Epithel ranskriptionsfaktor OvarialCa (serds)

. Transkriptionsfaktor (Pluri- PlattenepithelCa
SOX2 SP76 (371R-1 L thel N -
( ) ungeneprtne potenz-/Stammzellmarker) | (Lunge, Osophagus)

SOX10 polyklonal (383A-7) dé\;fszzgmehigtgee Transkriptionsfaktor Melanom -
TITF1 (NKX2-1, TTF-1)| 8G7G3/1 (343M-9) Lungenepithel Transkriptionsfaktor AdenoCa (Lunge) -

Sox2 ist in vielerlei Hinsicht ein interessantes Protein: Es reprasentiert einen der wenigen Schliisselfaktoren
zur Herstellung induzierter pluripotenter Stammzellen (iPS). Sox2 ist (mit Oct4) essentiell fur die
Aufrechterhaltung der Selbsterneuerung undifferenzierter embryonaler Stammzellen. Sox2 wurde bereits
2009 als eines der am haufigsten amplifizierten Gene (3926) beim Plattenepithelkarzinom der Lunge
beschrieben. In der Pathologie dient Sox2 heute als Plattenepithel-, Stammzell- oder Progressionsmarker bei
einer Vielzahl von Tumortypen: insbes. Plattenepithelkarzinome (Kopf- und Hals, Osophagus, Zervix, Vulva,
GlI-Trakt), Ovarial-, Mamma-, Prostatakarzinome', Melanome® und sogar hamatologische Neoplasien (ALK"
ALCL®).

Ref. 1) PLoS One 2013;8:€53701; 2) Mod Pathol 2013;26:44; 3) Blood Cancer J2012;2:e82.
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konzentriert gebrauchsfertig/RTU

Antikorper Verdiinnung| 0,1 ml
Androgenrezeptor SP107 Kaninchen  50-200 200R-14 200R-15 200R-16 200R-17 200R-18
Cyclin D1 SP4 Kaninchen 100-500 241R-14 241R-15 241R-16 241R-17 241R-18
Cdx2 EPR2764Y Kaninchen 100-500 235R-14 235R-15 235R-16 235R-17 235R-18
Ostrogenrezeptor SP1 Kaninchen 100-500 249R-14 249R-15 249R-16 249R-17 249R-18
MiTF C5/D5 Maus 100-500 284M-94 284M-95 284M-96 284M-97 284M-98
Pax8 MRQ-50 Maus 50-200 363M-14 363M-15 363M-16 363M-17 363M-18
Sox2 SP76  Kaninchen 50-200 371R-14 371R-15 371R-16 371R-17 371R-18
Sox10 polyklonal Kaninchen  25-100 383A-74 383A-75 383A-76 383A-77 383A-78
TTF-1* 8G7G3/1 Maus 100-500 343M-94 343M-95 343M-96 343M-97 343M-98

* TTF-1 ist auBerdem noch gebrauchsfertig als 15 ml (343M-99) und 25 ml (343M-90) erhaltlich.
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